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スギの雄性不稔遺伝子MS1
判別マニュアル

▍技術のポイント
スギの雄性不稔を引き起こし、無花粉スギの原因となる
MS1遺伝子のDNA配列の変異を、PCRや電気泳動を用い
て迅速かつ正確に判定する技術を開発しました。MS1遺伝
子の迅速判定を可能にする、簡易DNA抽出法、フラグメント
解析、LAMP法の手順を分かりやすくまとめ、マニュアルと
して公開しました。

▍連携・橋渡しの方向
本技術はMS1遺伝子の変異による無花粉スギ苗の選抜と
生産を大幅に効率化します。無花粉スギ苗の生産者だけで
なく、それらからの受託分析を行う企業にも活用いただけま
す。

▍詳細情報
・マニュアル：https://www.ffpri.affrc.go.jp/pubs/chukiseika/5th-chuukiseika9.html

・プレスリリース：

無花粉スギの簡易判定 https://www.ffpri.affrc.go.jp/press/2022/20220228/

雄性不稔遺伝子を同定 https://www.ffpri.affrc.go.jp/press/2021/20210216/

・特許：特許第7488519号 LAMPプライマーセット及びプライマー対

▍担当者
樹木分子遺伝研究領域 ・ 鶴田燃海

図1 スギの雄性不稔遺伝子MS1遺伝子型の判別

無花粉（雄性不稔：左）と正常（右）のスギ雄花の断面（上段）および、

MS1遺伝子の遺伝子判別の一例（下段左：フラグメント解析、下段

右：INGマーカー分析）
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